Sprawozdanie Zarzadu Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego

za okres 1-09-2018 15-09-2019

Od ostatniego Walnego Zebrania Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego w 2018 roku (Wroctaw,
5-7.09.2018) odbyty si¢ 3 posiedzenia Zarzadu:

e 17.XII 2018 w formie telekonferencji
e 221112019 w formie telekonferencji
e 27 VI2019 podczas konferencji BIT19

W momencie pisania sprawozdania zaplanowane byto posiedzenie 20.09.2018 w Krakowie, podczas XII
Sympozjum PTBI.

Stan osobowy Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego na dzien 16 wrzesnia 2019 wynosi 193
cztonkow, 1 jest to wigcej niz w zesztym roku (179).

Sytuacja finansowa Towarzystwa jest bardzo dobra. Dzigki doskonatej pracy Komitetu
Organizacyjnego Sympozjum PTBI we Wroctawiu, rok 2018 zakonczyl si¢ duzym sukcesem
finansowym. Po kilku latach, w ktorych Towarzystwo dotowato dziatalno$¢ ze zgromadzonych wczesniej
zasobow, w roku 2018 zanotowano nadwyzke przychodéw nad wydatkami w wysokosci 39 841,86 PLN.
Dzigki temu stan finanséw Towarzystwa ulegl znaczacej poprawie i na koniec 2018 roku majatek
towarzystwa wynosit 93 952,03 PLN. Jest to rekordowa suma w historii Towarzystwa. Ten sukces
finansowy zawdzigczamy dobrej dyscyplinie finansowej podczas organizowanej w 2018 roku konferencji
BiT, ale przede wszystkim dzigki pozyskaniu hojnych sponsoréw dla organizowanego we Wroctawiu
Sympozjum PTBI. Zarzad Towarzystwa sktada niniejszym podzickowania prof. Malgorzacie Kotulskie;j,
dzieki ktorej ubiegtoroczne Sympozjum zakonczylo sig nie tylko sukcesem organizacyjnym i naukowym,
ale rbwniez finansowym.

W 2019 roku Zarzad Towarzystwa i organizatorzy konferencji prowadzili ostrozna polityke finansowa,
dzigki czemu mimo braku dotacji DUN perspektywy finansowe na rok 2019 sa pozytywne. Nalezy
podkresli¢ réwniez, ze dzigki pracy organizatorow konferencji udato si¢ pozyskaé sponsorow
komercyjnych.

Niestety konferencja BiT’19 nie jest jeszcze do konca rozliczona, ze wzgledu na powolne sptywanie
dokumentow od zaproszonych gosci, ale wstgpne oszacowanie wskazuje na to, ze zakonczy si¢ dodatnim
wynikiem finansowym. Tegoroczne Sympozjum PTBI jest duzym sukcesem organizacyjnym - 118
zarejestrowanych uczestnikow jest najlepszym wynikiem w historii Towarzystwa. Dzigki tak duzej
frekwencji, oraz pozyskaniu sponsorow, spodziewamy si¢ niewielkiego dodatniego wyniku finansowego,
mimo braku spodziewanej wczesniej dotacji DUN.



Wobec braku dotacji DUN pelne koszty przeprowadzenia konkursow PTBI beda pokryte ze srodkow
wlasnych Towarzystwa, jednak dzigki spodziewanym pozytywnym wynikom finansowym
organizowanych konferencji, oraz dzigki S$rodkom ze skladek cztonkowskim spodziewamy sig
niewielkiego dodatniego wyniku finansowego w roku 2019, co daje solidna podstawe finansowa do
dalszej dzialalnosci Towarzystwa. Bardziej szczegdtowe dane sa przedstawione w odrgbnym
sprawozdaniu finansowym Towarzystwa.

Podstawowe obszary dzialalno$ci Zarzadu w okresie sprawozdawczym obejmowaly:

1. Rozliczenie dotacji DUN za 2018 i przygotowanie wniosku o przyznanie dotacji MNISW na
dziatalnos¢ PTBI w 2019 roku.

2. Organizacja konferencji BIT19

3. Organizacja konkursow na najlepsza prace magisterska i najlepsza prace doktorska z
bioinformatyki obroniona w 2018 roku

4. Przygotowanie Sympozjum PTBI w 2019

5. Dyskusje i interwencje zwiazane z reforma Nauki i Szkolnictwa wyzszego

6. Sprawy biezace.

1. Tak jak w latach poprzednich PTBI wnioskowato o dotacje na upowszechnianie nauki do
Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego. W tym roku byl to konkurs wyjatkowo oblegany,
ze wzgledu na zapowiedzi Ministerstwa o tym, ze jest to ostatnia edycja tego programu w
zwiazku z reforma w MNiSW. Nasz wniosek byt bardzo podobny do tych wystanych w latach
poprzednich i wiazat si¢ z dofinansowaniem nagréd w konkursach na prace studenckie oraz
dofinansowaniu przyjazdu wyktadowcow na konferencje. Niestety, nie otrzymalismy w tym roku
zadnego dofinansowania. Uzasadnienie decyzji Ministerstwa przyszto bardzo pdzno (decyzja w
OSF byta juz w marcu, za$ oficjalne pismo z uzasadnieniem wptyneto dopiero w drugiej potowie
sierpnia) i jest do$¢ ogolnikowe - eksperci uznali, ze nasze konferencje maja nie do$¢ duzy
wplyw na “upowszechnianie nauki”. Zarzad bgdzie na pewno monitorowaé nowe konkursy
MNiSW w tej dziedzinie, ale na razie nie jest powszechnie wiadomo jaki program zastapi dotacje
DUN po reformie nauki.

2. Po raz 19 w Instytucie Fizyki UMK w Toruniu, w dniach 27-29 czerwca odbyla si¢ doroczna
konferencja migdzynarodowa — miniworkshop z serii ,,Biolnformatics in Torun — BIT19”. W tym
roku motywem przewodnim spotkania byto wykorzystanie metod sztucznej inteligencji i uczenia
maszynowego w Dbioinformatyce. W konferencji, organizowanej przez Wydzial Fizyki,
Astronomii i Informatyki Stosowanej oraz PTBI udziatl wzigto ok. 70 osob, z kilku krajow
Europy, Azji i USA. Cieszy liczny udzial mtodziezy naukowej. BIT ma staty format: rozpoczyna
si¢ w czwartek ok. potludnia, odbywaja si¢ 3 sesje referatowe, i jedna plakatowa, w piatek ma
miejsce 5 sesji oraz kolejna sesja posterowa, za§ w sobote odbywaja si¢ réznorodne warsztaty
praktyczne dla chetnych. Wygloszono 21 referatow, m.in., otwierajacy wyktad pt ,,Machine



learning in multi-omics medicine” wygtlosit prof. Maciej Wiznerowicz z Migdzynarodowego
Instytutu Onkologii Molekularnej z Poznania, ciekawy wyktad datl dr hab. Szymon Wasik, z
Google Poland (“ML@Google for Life Science”), a zaawansowane modele omawiat prof. Uwe
Ohler z Max-Delbriick-Centrum fiir Molekulare Medizin w Berlinie - “Predictive models to
decode gene regulatory regions”. Nie zabraklo modnych tematow metagenomicznych, np. w
referacie dr Tomasza Kosciotka, (University of California, San Diego, USA) pt. “Massive-scale
structure and function predictions of human gut microbiome proteins for metagenomic
applications”

Rownolegle do BITu na UMK odbywalo sig¢ spotkanie grupy roboczej COST
poswigconej standaryzacji formatow danych bioinformatycznych, zorganizowane gtéwnie przez
dr Aleksandre Gruce z Politechniki Slaskiej w Gliwicach, w ktorym uczestniczyli bioinformatycy
z Holandii, Niemiec, Polski, Szwecji, Ukrainy, Turcji i Wtoch.

Nieodlacznymi elementami BITOw sa spotkania integrujace: grill-party urzadzono w
Wydziale Matematyki i Informatyki UMK (ukton w strong¢ wtadz dziekanskich za udostgpnienie
pomieszczen). Uczestnicy mogli przekona¢ sig jak trudno jest tanczy¢ regionalne tance ludowe.
Koszty tego spotkania byly niskie, dzigki wyjatkowo sympatycznym stawkom zaproponowanym
przez pania Ewe Romanowska realizujaca catering. Drugie spotkanie, na starowce torunskiej,
trwato jeszcze dhuzej, poniewaz uczestnicy czerpali wielkie poktady energii z systematycznej
konsumpcji pierogdéw i towarzyszacych im plynow.

Szefem Komitetow Programowego i Organizacyjnego BIT19 byl jak zwykle prof. Wiestaw
Nowak, wiceprezes PTBI. W sklad komitetu programowego wchodzili jeszcze prof. Janusz
Bujnicki z Miedzynarodowego Instytutu Biologii Molekularnej i Komorkowe;j, prof. Jarek Meller
(University of Cincinnati, USA) prof. Jerzy Tiuryn z Uniwersytetu Warszawskiego i dr. hab.
Witold Rudnicki z Uniwersytetu w Biatymstoku.

W Komitecie Organizacyjnym prof. Nowaka wspomagali dr Lukasz Peptowski, dr Karolina
Mikulska-Ruminska, dr Jakub Rydzewski, dr Katarzyna Walczewska-Szewc z Uniwersytetu
Mikotaja Kopernika w Toruniu, oraz dr Aleksandra Gruca i dr hab. Witold Rudnicki
reprezentujacy Zarzad PTBI.

Nie mozna powiedzie¢, ze BIT19 przyniést przetom w zastosowaniu metod SI i ML w
bioinformatyce, natomiast z pewnoscia przyczynil si¢ do popularyzowania tych podejs¢ wsrod
polskich bioinformatykéw i innych uczonych. Szkoda, ze w tym roku BIT byt catkowicie
pozbawiony wsparcia finansowego przez komitet przyznajacy $rodki na DUN. Jedynym
sponsorem byl WFAIIS UMK. Cenny byt udzial przedstawicielki firmy Ardigen w BIT19.

W konkursach na najlepsze prace magisterskie i doktorskie, komisje pracowaty w nastgpujacych
sktadach:
Konkurs prac doktorskich:

o prof. dr hab. inz. Marta Kasprzak, Politechnika Poznanska (przewodniczaca),

o prof. dr hab. inz. Krzysztof Giaro, Politechnika Gdanska,



o prof. dr hab. inz. Andrzej Polanski, Politechnika Slaska.
Konkurs prac magisterskich:
o dr hab. Pawet Gorecki, Uniwersytet Warszawski (przewodniczacy),
o prof. dr hab. inz. Sebastian Deorowicz, Politechnika Slaska
o prof. dr hab. inz. Matgorzata Kotulska, Politechnika Wroctawska.

Regulaminy obu konkursow byty bardzo podobne do stosowanych w latach ubieglych.

Do konkursu na najlepsza prace doktorska zgloszono 8 prac doktorskich obronionych w 2018
roku. Kazda z prac byta oceniana przez dwoch recenzentow. Po nadestaniu recenzji komisja
wylonita jako najlepsza pracg rozprawg pt. "Computational and Statistical Methods for Mass
Spectrometry Data Analysis" obroniona przez pan Mateusza Lackiego na Wydziale Matematyki,
Informatyki i Mechaniki Uniwersytetu Warszawskiego pod kierunkiem prof. Anny Gambin,
promotorem pomocniczym pracy byt dr Btazej Miasojedow.

Komisja konkursowa w uznaniu bardzo wysokiego poziomu zgtoszonych prac, w uzgodnieniu z
Zarzadem PTBI postanowita przyzna¢ dodatkowe, pozaregulaminowe wyroznienia trzem pracom
zgtoszonym na konkurs. Wyr6znienia uzyskali:

pan Piotr Klukowski, za rozprawe "Machine learning approaches for protein structure elucidation
with NMR spectroscopy", obroniona na Wydziale Informatyki i Zarzadzania Politechniki
Wroctawskiej pod opieka prof. dr hab. inz. Jerzego Swiatka, promotorem pomocniczym byt dr
inz. Adam Gonczarek;

pan Jarostaw Paszek, za rozprawe "Inferring genomic duplication events", obroniona na Wydziale
Matematyki, Informatyki i Mechaniki Uniwersytetu, Warszawskiego, pod opieka dr hab. Pawta
Goreckiego;

pani Natalia Szostak, za rozprawe "Bioinformatyczne metody modelowania i weryfikacji
hipotezy Swiata RNA" obroniona na Wydziale Informatyki Politechniki Poznanskiej, pod opieka
prof. dr hab. inz. Jacka Btazewicza, promotorem pomocniczym byt dr inz. Szymon Wasik.

Na konkurs na najlepsza prace magisterska wptyngto 13 prac, kazda zostala oceniona przez
dwoch recenzentow. Ze wzgledu na bardzo wysoki i wyrownany poziom prac komisja
zdecydowata si¢ przyzna¢ oprocz nagrody glownej trzy roéwnorzedne wyrdznienia. Wsrod
laureatow konkursu znalezli sie:

Dawid Dabkowski za prace "Minimizing the deep coalescence cost" obroniona na Wydziale
Matematyki, Informatyki i Mechaniki Uniwersytetu Warszawskiego, promotorem byl dr hab.
Pawel Gorecki;

Michat Karlicki za pracg "Genomy organellarne mikroorganizméw eukariotycznych w danych
metagenomowych", obroniona na Wydziale Matematyki, Informatyki i Mechaniki Uniwersytetu
Warszawskiego, promotorem byta Dr Anna Karnkowska, Wydzial Biologii Uniwersytet
Warszawski;

Hanna Kranas za pracg "Metoda wykrywania kontaktow dalekiego zasiggu migdzy fragmentami
chromatyny", obroniona na Wydziale Matematyki, Informatyki i Mechaniki Uniwersytetu



Warszawskiego, promotorem byl dr Bartosz Wilczynski, Instytut Informatyki, Uniwersytet
Warszawski;

Katarzyna Zofia Kedzierska za pracg "Differential mutation analysis across gene sets in cancers
(Roznicowa analiza mutacji somatycznych w szlakach metabolicznych w nowotworach",
obroniong na Wydziale Chemicznym, Politechniki Warszawskiej; promotorem pracy byt prof.
Aakrosh Ratan, PhD Department of Public Health Sciences and Center for Public Health
Genomics, University of Virginia, Charlottesville, VA, USA

Zdobywca nagrody gtownej zostanie przedstawiony na Sympozjum PTBI, w czasie specjalnej
sesji poswigconej prezentacji prac nagrodzonych w konkursach.

Nalezy podkresli¢, ze komisja konkursowa zapewnita transparentno$¢ przebiegu oceniania prac
zgloszonych przez podopiecznych czlonkéw komisji, w szczegolnosci w takim wypadku opiekun
pracy nie znal nazwisk recenzentdéw, ktérzy byli wybierani przez pozostatych cztonkéw komis;ji.

Zarzad chciatby wyrazi¢ wyrazy wdzigcznos$ci cztonkom komisji konkursowych i recenzentom za
doskonate przeprowadzenie konkursow.

Sympozjum PTBI zostalo zorganizowane w dniach 19-21 wrze$nia w Krakowie. Szefem
komitetu organizacyjnego i programowego jest dr hab. inz. Pawet Labaj z Matopolskiego
Centrum Biotechnologii Uniwersytetu Jagiellonskiego. Na konferencji zaplanowano 3 wyktady
zaproszone, 16 referatéw zgloszonych, 16 krotkich wystapien (typu “flash talk™), 4 referaty
autorow prac dyplomowych wyrdznionych w konkursach na najlepsze prace doktorskie i
magisterskie oraz 32 plakaty. Zarejestrowanych uczestnikéw jest 118, co powinno zapewnié
dobra frekwencjg na walnym zebraniu oraz dobry wynik finansowy.

W zwiazku z reforma w Ministerstwie Nauki, naukowcy w Polsce znalezli si¢ w nowej sytuacji.
Nie jest to pierwsza reforma w historii Towarzystwa, ale ta dotyczy bardzo wielu aspektow, w
ktérych bioinformatycy - jako naukowcy prowadzacy niejako z definicji badania interdyscypli-
narne - musza zorientowac si¢ w nowych regulacjach. W szczego6lnosci, najwigksze emocje
budzity nowe podzialy na dyscypliny oraz nowe kryteria oceny dorobku naukowcow. Juz na
walnym zebraniu Towarzystwa podczas XI Sympozjum we Wroclawiu temat ten byt
dyskutowany, Zarzad zebral informacje na temat czasopism i konferencji, w ktorych publikuja
cztonkowie PTBI. Mimo bardzo niejasnej sytuacji dotyczacej zmieniajacych si¢ projektéw
rozporzadzen, jasne bylo dla Zarzadu, ze warto zwrdci¢ si¢ do Ministerstwa z wnioskiem o
uwzglednienie czasopism bioinformatycznych w dyscyplinach reprezentowanych przez naszych
cztonkow. Zaowocowato to dwoma listami od czlonkow Zarzadu (W. Rudnickiego w imieniu
informatykéw i W. Nowaka w imieniu fizykow) do Ministerstwa. Pozniej, takze podczas obrad
zespotow przy Ministrze sporzadzajacych listy czasopism dla dyscyplin, Zarzad konsultowat si¢ z
naszymi cztonkami pracujacymi w tych zespolach, aby zapewni¢ mozliwie dobra reprezentacje
czasopism popularnych w bioinformatyce w mozliwie duzej liczbie dyscyplin, do ktorych



bioinformatycy sa formalnie przypisani. JesteSmy przekonani, ze nie jest to koniec zmian
zwiazanych z reforma i na pewno Zarzad nastgpnej kadencji powinien dalej monitorowaé zmiany
przepisow oraz interweniowac, jesli to konieczne, na wszelkie dostgpne sposoby.

Wsrdd spraw biezacych bedacych przedmiotem prac bylo m. in. sprawy cztonkostwa W
Towarzystwie, zachecenia mtodszych kolegdw i kolezanek do aktywnosci w ramach PTBI,
kwestie zwiazane z nowymi regulacjami prawnymi dotyczacymi danych biomedycznych, udzialu
Polski w projekcie Elixir, udzialu $rodowiska w wysitkach na rzecz standaryzacji metod
prowadzenia badan i udostgpniania ich wynikéw w naukach biologicznych w ramach inicjatywy
COST o nazwie CHARME. Udziat PTBI w organizacji hackathonu BIONINJA Challenge 2019
w Lodzi, w postaci referatu W. Rudnickiego oraz oficjalnego patronatu. Dyskutowano takze
reguly wspoélpracy z firmami komercyjnymi podczas konferencji organizowanych przez PTBI.



