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Szanowni Panstwo,

Pozdrawiam wszystkich czionkéw i sympatykéw Towarzystwa w imieniu Zarzgdu
PTBI — tym razem z odbywajgcego sie wiasnie IV Zjazdu Towarzystwa w
krakowskich Przegorzatach. Zarzad z zadowoleniem stwierdzit, ze poziom
prezentacji przedstawianych przez doktorantéw w ramach naszych konferencji wcigz
rosnie, podobnie zresztg jak liczha czlonkdw Towarzystwa. Ze wzgledu na
zwiekszajgcy sie kaliber naukowy naszych jesiennych spotkan, m.in. dzieki
zapraszaniu doswiadczonych naukowcow do wygtoszenia wyktadéw plenarnych,
postanowilismy nada¢ tej konferencji range Sympozjum. Przypominam, ze w
przysztym roku wyjatkowo zamieniamy terminami nasze dwie konferencje:
najblizsze Sympozjum i Zjazd Towarzystwa odbedg sie 25-27 maja w Gdansku, a
torunski BIT - jesienig. W roku 2013 oba wydarzenia powrécg w tradycyjnych porach
roku, przy czym planujemy dodatkowo uatrakcyjni¢ BIT poprzez potgczenie go
jednorazowo z konferencjg Bioinformatics 2013 organizowang przez Society for
Bioinformatics in Northern Europe (SocBiN). Podobng konferencje organizowali$smy
juz w Warszawie w r. 2008, byla ona na bardzo wysokim poziomie naukowym. W
tym roku PTBI wspiera réwniez organizacje innej, sporej konferenciji, w ktorej
bioinformatycy spotkajg sie z biologami, fizykami, chemikami i informatykami —
»Multi-Pole Approach to Structural Biology”, 16-19 listopada w Warszawie. JesteSmy
otwarci na mozliwos¢ udziatu w takich inicjatywach w przysztosci i zachecamy
cztonkow i sympatykow Towarzystwa do wspoétpracy z PTBI przy organizacji
wszelkich konferencji i warsztatow naukowych, w ktorych pojawia sie element
bioinformatyki, takze tych majacych wymiar lokalny. Przede wszystkim chetnie
wesprzemy inicjatywy studenckie.

Zachecam do odwiedzania naszej strony internetowej (http:/ptbi.org.pl) oraz
naszych stron na portalach Facebook i LinkedIn — i do aktywnego uczestnictwa w ich
wspottworzeniu. Na dwoch pierwszych czesto pojawiajg sie ciekawe ogtoszenia,
m.in. oferty pracy dla bioinformatykéw, zachecamy takze poszukujgcych pracy
zwigzanej z bioinformatyka do zgtaszania swoich CV.
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Sktadki cztonkowskie za rok 2011 wynoszg: 80 zt,
studenci i doktoranci — 40 zi

W dniu 29.09.2011 liczba cztonkéw PTBI wynosita 133.
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Informacje o zjazdach i konferencjach

* IV Zjazd PTBI potgczony z 9. warsztatami bioinformatycznymi dla doktorantow
odbywa sie w w Przegorzatach k. Krakowa (osrodek UJ) w dniach 30.09-2.10. 2011 (pigtek-
niedziela). Przewodniczgcg Komitetu Programowego jest Marta Pasenkiewicz-Gierula (UJ).

« W dniach 16-20 listopada 2011 odbedzie sie w Warszawie miedzynarodowa konferencja naukowa
,Multi-Pole Approach To Structural Biology", organizowana pod patronatem Ministra Nauki i
Szkolnictwa Wyzszego oraz Ich Ekscelencji Ambasadoréw RP w USA i USA w RP. Unikatowym
zatozeniem jest zgromadzenie na tej konferencji naukowcow polskiego pochodzenia pracujgcych
od lat za granicg i specjalistow ,krajowych”. Konferencja poswiecona jest gtdwnie biologii
strukturalnej i wedtug tego klucza tematycznego zaproszonych zostato 35 wyktadowcédw. Pozostata
czesc programu zawiera wyktady wybrane z nadestanych streszczen obejmujgcych szeroko
rozumiane ,nauki o zyciu” - zarobwno od strony badan doswiadczalnych jak i teoretycznych, w tym
bioinformatyki, prowadzonych pod katem podstawowym i aplikacyjnym. Waznym elementem
konferencji bedzie specjalna sesja dyskusyjna poswiecona przysztosci nauki w Polsce (i oczywiscie
przysztosci finansowania tej nauki), zorganizowana przez Fundacje na Rzecz Nauki Polskiej.
http://iimcb.genesilico.pl/multipole/

PTBI sponsoruje wyktad Dr Adama Godzika (USA)
http://bioinformatics.burnham.org/pages/people/adam.htiml -
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» Kolejny V Zjazd PTBI potgczony z 10. warsztatami bioinformatycznymi dla
doktorantow, odbedzie sie w Gdansku (hotel AMBER), wyjatkowo wiosng, w
dniach 25.05-27.05. 2012 (piatek-niedziela). Przewodniczgcym Komitetu
Programowego jest Borys Wrébel (PAN). Rozwazana jest zamiana nazwy
warsztatow na np. ,Sympozjum” doktorantow.

» Coroczne warsztaty BIT12 (Biolnformatics in Torun), organizowane przez
Wydziat Fizyki, Astronomii i Informatyki Stosowanej UMK oraz PTBI odbedg
sie w 2012 roku wyjgtkowo jesienig, w dniach 27-29 wrzesnia (czwartek-
sobota) w Toruniu. Oprocz tradycyjnych wyktadow zaproszonych gosci z
kraju i zagranicy przewidujemy sesje plakatowg i sobotnie ¢wiczenia
praktyczne. Wiecej informacji pojawi sie na wiosne na stronie
nttp://www.bit.edu.pl/ , ale juz teraz mozna sobie rezerwowac termin.

*Dobre zrédta informaciji o konferencjach bioinformatycznych:
http://www.conference-service.com/conferences/bioinformatics.html
http://www.conferencealerts.com/bioinform.htm
http://www.iscb.org/iscb-conferences
http://www.mgms.org/diary.htm
http://www.socbin.org/conferences.shtml
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O warsztatach Biolnformatics in Torun, BIT11
Wiestaw Nowak, UMK

W dniach 2—4 czerwca 2011 w Toruniu (woj. kujawsko-pomorskie) odbyty sie po raz 11-ty warsztaty ,Biolnformatics in
Torun”, organizowane przez Wydziat Fizyki, Astronomii i Informatyki Stosowanej UMK oraz Polskie Towarzystwo
Bioinformatyczne . W spotkaniu wzieto udziat ponad 80-ciu uczestnikow (rekordowa liczba ) reprezentujgcych wiele
osrodkow naukowych z catej Polski oraz z zagranicy (USA, Litwa, Japonia). W ciggu dwéch pierwszych dni uczestnicy
wystuchali 18 referatéw prezentowanych (z zatozenia) przez ekspertéw z dziedzin zwigzanych w szeroko rozumiang
bioinformatyka, oraz uczestniczyli w sesji plakatowej ( ok. 30 plakatow). W sobote z kolei mozna byto uczestniczy¢ w
kilkugodzinnych zajeciach praktycznych w pracowniach komputerowych (m.in. ModeRNA, BioShell ). Wazng rolg
warsztatow BIT jest stworzenie okazji do integracji Srodowiska bionformatycznego w Polsce, zatem sporo czasu
przeznaczono na przerwy kawowe i wieczorne spotkania przy wtoskim jedzeniu. Niestety, wydaje sie, ze znow zadziataty w
Toruniu sity zgota niebioinformatyczne, bowiem positek w restauracji ,Padre Directtore” uczestnicy BIT bedg zapewne
pamieta¢ niemal tak samo dtugo jak trwato oczekiwanie na ukochang pizze.

Referaty zaproszonych gosci w znacznej czesci poswiecone byty biatkom: Ceslovas Venclovas (Vilnius University,
Lithuania) méwit o wykorzystaniu kontaktow miedzyatomowych do oceny tréjwymiarowej struktury biatek, Jens Meiler
(Vanderbilt University, Nashville, TE, USA) przedstawit referat pt. ,De novo prediction of complex and large protein
topologies by assembly of secondary structure elements”, zas Krzysztof Ginalski (UW) omawiat poszukiwanie nowych
enzymow (,,Comprehensive classification of nucleotidyltransferase fold proteins”).

Nie zabrakto zagadnien zwigzanych ze zwijaniem biatek ( K.Kuczera,
Kansas, USA; A. Kolinski — UW), analizg genoméw (W.Kartowski —
UAM, A.Polanski — Polit. S). Pojawity sie nawet sieci Petriego (P.
Formanowicz — PP) i fotofizyka biatek receptorowych w oku (J.
Hasegawa, Kyoto). Sporo do myslenia dat uczestnikom BiTu referat A.
Jamiotkowskiego nt. nowoczesnej dziedziny — informatyki kwantowej.

Nagrode za najlepszg prezentacje posterowg zdobyt Wojtek
Potrzebowski. Jako jeden z organizatoréw chciatbym na tamach
naszego pisemka podziekowaé sponsorom za wsparcie finansowe (IF i
KMK UMK, MNiSZW, Lab. Prof. Bujnickiego, PTBI), wykladowcom i
autorom posterow z swietne wystgpienia, skarbnikowi PTBI za dzielne
kolekcjonowanie przelewoéw i rozliczanie faktur, ekipie ochotnikéw z
UMK za czas i pomysty, zas wszystkim uczestnikom BITu za
aktywnos¢, usmiechy i dobre humory.




Referat na temat splgtania w naukach
przyrodniczych prezentuje fizyk, prof. Andrze]
Jamiotkowski, wieloletni Rektor UMK w Toruniu
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Wyniki konkursow:

W konkursie na najlepszg prezentacje plakatowg w ramach konferencji

BIT2011, jury ztozone z czesci zaproszonych wyktadowcow wytonito
ZWYyciezcow.

Najwyzej ocenione zostaty plakaty zaprezentowane przez:

1. Wojciecha Potrzebowskiego z MIBMiK w Warszawie (tytut: "MinkoFit3D:
Modeling of macromolecular structures into density maps by 3D Minkowski
sum analysis"

2. Sebastiana Kmiecika z Wydziatu Chemii Uniwersytetu Warszawskiego
(tytut: "Simulation of chaperonin effect on protein folding: a shift from
nucleation-condensation to framework mechanism") .

Nagrodg w konkursie, ufundowang przez prof. Bujnickiego, byta ksigzka:
Jin Xiong, "Podstawy Bioinformatyki", polskie ttumaczenie pod redakcjg
Janusza Bujnickiego, wydane naktadem Wydawnictw Uniwersytetu
Warszawskiego. Otrzymat jg S. Kmiecik, bo WP juz miat te ksigzke ©
[http://www.wuw.home.pl/ksiegarnia/product info.php?products id=4209]
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Laureat konkursu na najlepszy plakat BiT11 Torun 2011

- Wojtek Potrzebowski

Swojg bioinformatyczng przygode rozpoczatem
gdy jako doktorant dotgczytem do grupy prof.
Janusza Bujnickiego. Woéwczas jako Swiezo
upieczony fizyk z doswiadczeniem w technikach
eksperymentalnych pozyskiwania struktury
molekut biologicznych rozpoczatem projekt nad
modelowaniem  komplekséw  biatkowych z
wykorzystaniem danych doswiadczalnych o
niskiej rozdzielczosci. Wtedy tez zrodzit sie
pomyst wykorzystania algorytmu z robotyki do
dopasowywania struktur atomowych do map
gestosci elektronowej o niskiej rozdzielczoSci.
Pomyst ten zaimplementowatem w metodzie
MinkoFit3D, ktérg prezentowatem na konferencji
BIT11.




Fot. .. Peptowski



Nagrode za najlepszg prezentacje
(, Spatially-resolved simulation of a rule-based model of
early events in B cell signaling”)
na IV Zjezdzie PTBI ( Przegorzaty 2011) uzyskat
Marek Kochanczyk
z IPPT PAN w Warszawie

Nagrode PTBI za najlepszg prace
magisterskg obroniong w roku 2010
uzyskali: Wojciech Frohnmberg i Michat
Kierzynka z Politechniki Poznanskiej -




L aureacl o sobie

Wojciech Frohmberg:

Jestem studentem drugiego roku studiéw doktoranckich. Dyplom
magistra  inzyniera informatyka otrzymatem w 2010 roku.
Zawsze interesowaty mnie przedmioty S$ciste, informatyke
wybratem jednak pewnym zbiegiem okolicznosci, gdyz bedac w
podstawéwce i gimnazjum mysSlatem raczej o uczelni
matematycznej. Mojg przygode z bioinformatykg zaczatem
dopiero pracg magisterska. Szybko jednak uznatem ten obszar
za godny uwagi. Teraz oprocz posady asystenta naukowego w
grupie "bio" Instytutu Informatyki, zatrudniony jestem w Instytucie
Genetyki Roslin PAN, gdzie poszerzam dotychczas zdobytg
wiedze z tej dziedziny. Wspoipracuje réwniez z Instytutem
Chemii Bioorganicznej PAN w zakresie dokowania ligandow do
biatek.

Temat naszej pracy magisterskiej~pojawit sie
podczas nieformalnych rozméw w grupie—*hio".
Wczesniej obaj bylismy na praktykach w PCSSie,
gdzie zajmowaliSmy sie technologia GPGPU,

natomiast nasz przyszty opiekun zajmowat sie |

wtedy problemem Multiple Sequence Alignment
(MSA). Oba tematy postanowilismy potgczy¢ w
prace pt. "Development of sequence alignment
methods on Graphics Processing Unit". Jako
rezultat, powstat algorytm G-Coffee, rozwigzujgcy
problem MSA na kartach graficznych. Jego
tworzenie pochtaniato catkiem sporo czasu i
energii,
Zebrane na tym etapie doswiadczenia zachecity
nas do podjecia studiow trzeciego stopnia.

Michat Kierzynka:

W ubiegtym roku (2010) ukonczytem studia magisterskie na
Politechnice Poznanskiej, kierunek informatyka. Komputerami
interesowatem sie, mozna powiedzie¢, juz od dziecka. Jak kazdy
zaczynatem od gier, ale na tym sie nie skonczyto, a wybdr kierunku
studiéw byt tu raczej oczywisty. Pierwszg stycznos¢ z bioinformatyka
miatem juz na studiach inzynierskich. Zaczeto sie od tego, ze
zostatem administratorem sieci w zespole "bio", a przy okazji
prowadzonych dyskusji wytonit sie ciekawy temat na prace
magisterskg. Obecnie, juz jako doktorant, nadal rozwijam temat
dopasowywania sekwencji na heterogenicznych architekturach
obliczeniowych a ponadto zajmuje sie analizg danych pochodzgcych
z sekwencjonowania.
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A tak byto w Przegorzatach (2011)

11



Centrum w Poznaniu

W dniu 6/10/ 2011 na Politechnice Poznanskiej zostata otwarta nowa siedziba Europejskiego Centrum
Bioinformatyki i Genomiki ECBIiG (http://ecbig.pl/pl/jednostki-organizacyjne/europejskie-centrum-genomiki-
I-bioinformatyki/ ). Uruchomiono laboratoria sekwencjonowania i genomiki strukturalnej, proteomiki, genomiki
funkcjonalnej oraz bioinformatyki. Centrum, wybudowane i wyposazone dzieki (m.in.) srodkom z POIG 2.2
(fundusze europejskie, ok. 10 min zt) jest efektem wspdtpracy Politechniki Poznanskiej (PP) oraz Instytutu
Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu (IChB PAN). Siedziba miescic sie w nowo
wybudowanym Centrum Wyktadowym PP. W Komitecie Koordynacyjnym zasiadajg: prof. dr hab. inz. Jacek
Btazewicz, dr hab. inz. Piotr Formanowicz, prof. PP, dr inz. Piotr Lukasiak, oraz prof. dr hab. Marek
Figlerowicz z IChB PAN. W centrum zgromadzono zestaw urzgdzen i programow komputerowych
potrzebnych do samodzielnego projektowania, wytwarzania i analizy mikromacierzy DNA, systemu do
rozdziatu analizy biatek metodg elektroforezy dwukierunkowej oraz zestaw aparatéw umozliwiajgcych analize
wptywu ekspresji wybranych gendéw lub transgendw na metabolizm komorkowy. Gtéwnym zadaniem ECBIG
jest prowadzenie badan podstawowych w zakresie bioinformatyki, genomiki strukturalnej, genomiki
funkcjonalnej i proteomiki, rozwoj i wdrazanie nowych oraz juz istniejgcych metod badawczych, jak i
praktyczne wykorzystanie uzyskanych wynikow w medycynie, biotechnologii oraz rolnictwie.

Obecnie w ramach ECBIG prowadzone sg prace z nastepujgcych dziedzin: projektowanie, produkcja i
praktyczne wykorzystanie mikromacierzy DNA i RNA; zastosowanie mikromacierzy DNA oraz technologii
RNAI w badaniach genomu ludzkiego oraz wybranych genomdéw roslinnych; zastosowanie metod
bioinformatycznych w analizie genomoéw; opracowanie i implementacja algorytméw umozliwiajgcych
projektowanie i analize mikromacierzy DNA i RNA; obliczeniowa analiza strukturalna i sekwencyjna biatek i
RNA,; algorytmiczna analiza sekwencjonowania i asemblacji DNA; identyfikacja nowych regulatorowych RNA,
a szczegolnie mikroRNA; masowa identyfikacja i analiza biatek; terapeutyczne wykorzystanie technologii
RNAI (siRNA, mikroRNA).
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Tu znajduje sie ECBIG (Poznan):




Obiecujaca inicjatywa komercyjna!

« To nie jest reklama, ale informacja! Ekipa miodych bioinformatykéw z
Poznania, przy wsparciu akademickiego preinkubatora przedsiebiorczosci PP
zatozyta komercyjng firme VitainSilica swiadczgcg ustugi bionformatyczne,
m.in. szkolenia. Zapraszamy do dzielenia sie informacjami o podobnych
inicjatywach. Rynek ustug bioinformatycznych, mimo pewnych tradycji,
dopiero raczkuje w Polsce.

 Moze pojawig sie inne inicjatywy tego typu?

Zrodto: http://iwwwe.vitainsilica.pl/pl/zespol.php



Gdzie publikowac?

Zwracamy uwage, ze znany kwartalnik ,Biotechnologia” przechodzi proces
,odnowy” i bedzie publikowat tez prace z dziedziny biologii obliczeniowej:

http://www.biotechnologia-journal.org/about/

"\ BioTechnologia
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(WLW) =Wtérne Lanie Wody czyli (RE SOURCES)

« Osoby poszukujgce ciekawej pracy zwigzanej z bioinformatykg zachecamy do
odwiedzenia strony JOBS European Bioinformatics Institute (Hinxton, WIk
Brytania).
http://www.ebi.ac.uk/Information/Staff/jobs/jobs.php

Do czego moze sie przydac bioinformatyka? Do poszukiwania afrodyzjakow!

Zaskakujgce informacje na ten temat mozna znalez¢ po przeczytaniu
oryginalnego artykutu, link tutaj:

http://www.msnbc.msn.com/id/44703747/ns/technology and science-
science/

« Cos$ na jesienne stoty ©:
http://www.bioinformaticsonline.com/Bioinformatics-Cartoons.php

PS. Zapraszamy do wspotpracy przy redagowaniu Bioinformatorka, kontakt: SRN Wieslaw Nowak , wiesiek [*at*] fizyka.umk.pl
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